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コンピュータ科学、IT、数学、統計、バイオテクノロジーの要素を統合し、生物学的データ
とプロセスを割り出すための方法論と in silico による解決法を提供する。理論からさまざま
なトピック、応用までをカバーしつつ、特に統合的なオミックス分野とシステム生物学に着
目した。系統発生論も含むバイオインフォマティクス・計算生物学の理論的・方法論的な基
礎に始まり、トランスレーショナル・バイオインフォマティクス、ケムインフォマティク
ス、環境インフォマティクスといった近年注目の領域にも触れる。ライフサイエンス分野の
学生と研究者をはじめ、環境科学やシステム生物学に携わる専門家、バイオテクノロジー、
ライフサイエンス、創薬に関わる産業界関係者も利用可能。 
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レファレンスモジュール 

特定の研究領域、テーマに関する成果、知見を
収録する百科事典・全集タイプの書籍です。各
トピックを 1 人の著者やチームが完結型に紹介
しており、単行本としても利用できる構成が特
徴で、学際領域まで網羅する貴重な情報源で
す。冊子体では複数巻となる大型書籍のため、
電子化により読者の利便性が向上します。 
 

レファレンスワークを分野ごとにモジュール
化、収録章を定期的にレビュー、アップデート
し、研究の進歩に応じて新しい章を追加してい
ます。網羅性に加え最新性を担保した新しい形
のレファレンスです。 
 ※ 本書は、レファレンスモジュール ”Life Sciences” に収録 
されています。購読価格はお問い合わせください。 

レファレンスワーク 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
  

  買い取りモデル 

大学 
教員・学生数 1～10,000 10,001～25,000 25,001～ 

価格（円） 227,800 284,800 341,700 

政府 
機関 

研究者数 1～500 501～2,000 2,001～3,000 

価格（円） 227,800 284,800 341,700 

企業 
研究者数 1～500 501～2,000 2,001～3,000 

価格（円） 455,600 569,400 683,400 
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